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Opis:

Najnowsze badania wskazujg ze astrocyty, oprécz stricte homeostatycznych funkcji, petnig
kluczowe role w regulacji plastycznosci synaptycznej oraz w procesach uczenia sie i podejmowania
decyzji. Jednoczesnie, dysfunkcje astrocytéw sg zwigzane lub lezg u podstaw wielu chordb
neurodegeneracyjnych. Pomimo fundamentalnie istotnych funkcji tych komoérek, genetyczna
i epigenetyczna siec regulacyjna sterujgca aktywnoscig astrocytéw u cztowieka jest niejasna.
Astrocyty zmienity sie w toku ewolucji ssakdw: morfologia, interakcje z neuronami jak i dynamika
szlakéw przekaznictwa sygnatdw sg znaczgco inne w ludzkich i w mysich astrocytach. Obecnie nie
wiadomo jednak ktére ewolucyjne zmiany w genomie lezg u podstaw modyfikacji biologii astrocytow.
Nie jest rédwniez jasne jak procesy ewolucyjne wptynety na zwiekszong sktonnos¢ cztowieka do
wyksztatcania chordb neurodegeneracyjnych.

Cel projektu:

Celem projektu jest identyfikacja gendw odpowiadajacych za regulacje funkcji i ewolucje
astrocytow u ssakow.

Doktorant/doktorantka, uzywajac danych RNA-seq, ATAC-seq, ChIP-seq i Hi-C okresli profil
aktywnosci chromatyny w astrocytach cztowieka i réznych gatunkéw ssakéw. Kandydat nastepnie
zidentyfikuje geny ktore z najwiekszym prawdopodobienstwem sg kluczowe dla biologii i ewolucji
astrocytow.

Wymagania:

- tytut magistra z zakresu bioinformatyki

- silna motywacja do pracy naukowej (udokumentowane staze i praktyki w instytutach
naukowych)

- umiejetno$¢ samodzielnego organizowania czasu pracy

- systematyczna praca

- umiejetnos¢ dokumentowania zadan

- biegta znajomos¢ jezyka angielskiego

- znajomosc¢ podstawowych narzedzi bioinformatyki jest wymogiem.



