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Opis:

Biataczki szpikowe, w tym szczegdlnie heterogenna ostra biataczka szpikowa (Acute Myeloid
Leukemia - AML), stanowig jedne z najczestszych biataczek u dorostych. Mimo znaczacego postepu
zaréwno nauki jak i medycyny, ostatnie lata przyniosty niewielki progres w leczeniu tych pacjentéw,
wiekszos¢ terapii jest wcigz nieskuteczna a przezywalno$é pacjentéw niska. Projekt tgczy nauki
podstawowe i translacyjne i proponuje weryfikacje nowej, opartej o nasze wczesniejsze badania
strategii terapeutycznej dla biataczek mieloidalnych z mutacjami PTPN11 i super-aktywacjq szlaku
sygnatowego Ras, ktére charakteryzujg sie wysoka opornoscig na dostepne terapie i ztymi
rokowaniami klinicznymi. Zaproponowana strategia opiera sie o implementacje terapii
personalizowanej opierajgcej sie na faczonym celowaniu w istotne elementy sygnalingu komérek
nowotworowych, zaprojektowanej dla wyselekcjonowanej grupy potencjalnie wrazliwych pacjentéw,
identyfikowanych na podstawie badan genetycznych. Takie podejscie wydaje sie by¢ obecnie
najbardziej obiecujgce i przynoszace najlepsze efekty kliniczne. Nasze wczeséniejsze badania pozwolity
na identyfikacje prozyciowego szlaku sygnatowego kontrolujgcego komdrkowg odpowiedz na stres,
ktéry moze byé potencjalnym celem terapeutycznym dla skutecznej eliminacji opornych komadrek
i efektywnej terapii tych biataczek.

Cel projektu:

Gtédwnym celem projektu jest zweryfikowanie nowej personalizowanej strategii
terapeutycznej opartej o faczone hamowanie elementéw prozyciowych szlakdw sygnatowych
w biataczkach szpikowych z mutacjami PTPN11.

Wykorzystujgc nowoczesng i zaawansowang metodyke, w tym modele komadrkowe in vitro,
mysie modele biataczki, szerokie spektrum metod biologii komdrki i biologii molekularnej, sc-
RNASeq, wieloparametrowg cytometrie przeptywows, analizy szlakéw sygnatowych i inne,
zamierzamy zbada¢ wptyw zaproponowanej strategii na szlaki prozyciowe i proleukemiczne komérek
nowotworowych, eliminacje komdrek opornych na terapie oraz wptyw na opornos¢ zalezng od
mikrosrodowiska nowotworu, i finalnie wptyw na rozwdj choroby i skutecznosé terapii. Badania
realizowane sg we wspotpracy z krajowymi i zagranicznymi instytucjami badawczymi i klinicznymi.

Wymagania:

- wysoka motywacja, ciekawos¢ i zapat do pracy naukowej,

- doswiadczenie w pracy laboratoryjnej w dziedzinie biologia komarki/immunologia/ biologia
medyczna jest niezbedne,

- znajomosc technik laboratoryjnych w obszarze biologii komérki, obrazowania, cytometrii,
immunologii,

- ukonczone studia magisterskie w obszarze nauki biomedyczne, biotechnologia, biologia,
medycyna lub pokrewne,

- doswiadczenie w pracy z materiatem pierwotnym/ i modelami mysimi bedzie istotnym
dodatkowym atutem,

- kandydat powinien posiada¢ umiejetnosc pracy w zespole,

- wymagana dobra znajomos¢ jezyka angielskiego.
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