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Opis:

Watroba jest szczegdlnie interesujgca w kontekscie mikrobiomu ze wzgledu na swoje
anatomiczne potgczenie z jelitami, w ktdrych przebywa wiekszos¢ drobnoustrojow. Poprzez krazenie
wrotne czasteczki i metabolity pochodzace z mikrobioty jelitowej wraz ze sktadnikami odzywczymi
z trawionego pokarmu, docierajg do watroby. To sprawia, ze watroba jest wyjgtkowo narazona na
wptyw mikrobioty, mimo ze nie ma bezposredniego kontaktu z zywymi bakteriami. Z drugiej strony
watroba oddziatuje na srodowisko jelit bezposrednio — np. poprzez wydzielanie kwaséw zétciowych
oraz posrednio — np. regulujgc homeostaze metaboliczng organizmu. W chorobach watroby taka
architektura interakcji moze prowadzi¢ do petli sprzezenia zwrotnego, w ktérych pogorszenie funkcji
watroby wptywa na fizjologie jelit lub mikrobiote, co z kolei powoduje zaostrzenie choroby.

Zwtdknienie watroby i jego zaawansowany etap - marskos¢ watroby, stanowig jeden
z gtédwnych nierozwigzanych probleméw zdrowia publicznego zarédwno w spoteczenstwach
rozwinietych, jak i rozwijajacych sie. Gtéwne etiologie marskosci watroby obejmujg alkoholowg
chorobe watroby (ALD = alcoholic liver disease), niealkoholowg sttuszczeniowa chorobe watroby
(NAFLD = non-alcoholic fatty liver disease) i wirusowe zapalenie watroby.

U pacjentéw z NAFLD i ALD wykazano, ze struktura drobnoustrojow jelitowych z ulega
zmianom z powodu uszkodzenia watroby i zaburzern metabolicznych. Ponadto, specyficzne sygnatury
mikrobiomu korelujg z chorobg. Zmianom tym towarzysza réznorodne objawy Zzotadkowo-jelitowe,
takie jak bdl, nudnosci, wzdecia, biegunki czy zaparcia. Przypuszcza sie, ze zmieniona mikrobiota
moze przyczynia¢ sie do progresji choroby, jednak nie ma badaid wykazujgcych to w sposéb
jednoznaczny i opisujgcych mechanizm tych zmian. Poniewaz do tej pory mozliwosci leczenia
marskosci watroby sg bardzo ograniczone, zrozumienie i odwrdcenie zmian patologicznych w jelicie
moze by¢ drogg do ztagodzenia objawdw i potencjalnego ograniczenia progresji choroby.

Cel projektu:

Celem tego projektu jest zbadanie osi jelito-wagtroboa w mysim modelu zwtéknienia watroby,
w szczegdlnosci (1) wyjasnienie roli mikrobiomu w postepie choroby watroby oraz (2) zrozumienie,
w jaki sposdb uszkodzenie watroby wptywa na mikroflore i fizjologie jelit. Aby odpowiedzie¢ na te
pytania, wykorzystamy modele choroby i jej aspektéw in vitro i in vivo oraz zaawansowang genomike
(taka jak sekwencjonowanie RNA pojedynczych komaérek, metagenomike) i bioinformatyke.

Wymagania:
Pozycja 1

- tytut magistra lub magistra inzyniera biologii, biotechnologii, biochemii, genetyki, medycyny
lub dziedzin pokrewnych,

- znajomosc biologii molekularnej i komérkowej,

- biegta znajomos¢ jezyka angielskiego w mowie i pismie,

- doskonate umiejetnosci interpersonalne, inicjatywa, dobra organizacja pracy, dobra
umiejetnos¢ wspdtpracy,

- praktyczne doswiadczenie w pracy laboratoryjne;j,


https://olab.com.pl/
https://shorturl.at/JNT69

- weczesniejsze doswiadczenie w nastepujgcych technikach bedzie zaletg (ale nie jest
wymagane):
- tworzenie bibliotek sekwencjonowania (lllumina, RNAseq, genomika pojedynczych komorek,
metagenomika)
- hodowle komérkowe (linie komdrkowe, organoidy, techniki modyfikacji linii komdrkowych oparte
na CRISPR)
- mikrobiologia (hodowla izolatéw bakteryjnych, fenotypowanie, praca z komorg beztlenowg)
- praca z myszami
- FACS, sortowanie komorek

Pozycja 2

- tytut magistra lub magistra inzyniera biologii, biotechnologii, inzynierii, informatyki,
matematyki, fizyki lub dziedzin pokrewnych,

- zainteresowanie biologig molekularng i fizjologia,

- biegta znajomos¢ jezyka angielskiego w mowie i pismie,

- doskonate umiejetnosci interpersonalne, inicjatywa, dobra organizacja pracy, dobra
umiejetnos¢ wspodtpracy,

- umiejetnos$é kodowania w R i/lub Pythonie,

- doswiadczenie w data science,

- wczesdniejsze doswiadczenie w analizie danych sekwencjonowania lllumina lub pisaniu
potokdw (pipeline-6w) bedzie dodatkowym atutem

Liczba dostepnych pozycji: 2
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