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Opis:  

Rak piersi jest najczęściej diagnozowanym nowotworem na świecie, z szacowaną liczbą 2,3 

miliona nowych przypadków w 2020 roku (dane WHO, 2021). Rak piersi potrójnie ujemny 

(TNBC) stanowi około 10–15% wszystkich przypadków i, według klasyfikacji Lehmanna, 

może być podzielony na sześć odrębnych podtypów molekularnych: basal-like 1 (BL1), 

basal-like 2 (BL2), mezenchymalny (M), mezenchymalny typu stem-like (MSL), 

immunomodulacyjny (IM) oraz luminalny receptor androgenowy (LAR). Podtyp LAR jest 

bardziej oporny na konwencjonalną chemioterapię, wykazuje niską całkowitą odpowiedź 

patologiczną (pCR), ale może korzystać z terapii przeciwandrogenowych. Ponieważ biopsja 

jest standardową metodą diagnostyczną w raku piersi, a pacjentki z TNBC często przechodzą 

terapię neoadiuwantową, dostępność tkanki jest często ograniczona. Obecnie nie istnieje 

diagnostyczny test oparty na przeciwciałach umożliwiający rozróżnienie podtypów TNBC. 

Dlatego głównym celem naszego projektu jest identyfikacja najbardziej specyficznych 

markerów molekularnych dla każdego podtypu TNBC oraz opracowanie przeciwciał opartych 

na nanoprzeciwciałach do zastosowania w immunohistochemii (IHC) oraz testach biologii 

przestrzennej. 

 

Cel projektu:  

Celami projektu jest: 

1. Zidentyfikowanie najbardziej genów, które ulegają najwyższej nadekspresji  i są 

charakterystyczne dla każdego podtypu TNBC, zgodnie z klasyfikacją Lehmanna. 

2. Opracowanie przeciwciał specyficznych dla białek kodowanych przez te geny, we 

współpracy z firmą Genotic. 

3. Zweryfikowanie opracowanych przeciwciał za pomocą immunohistochemii (IHC) na 

reprezentatywnych liniach komórkowych TNBC. 

4. Sprawdzenie opracowanych przeciwciała przy użyciu technik biologii przestrzennej 

(wielopleksowy obraz tkanki) i korelacja wyników z przebiegiem klinicznym. 

Opracowanie molekularnych markerów specyficznych dla podtypów TNBC, wykrywanych za 

pomocą IHC lub technologii wielopleksowej biologii przestrzennej, mogłoby umożliwić 

dokładną klasyfikację przy użyciu minimalnej ilości materiału z biopsji — co jest szczególnie 

istotne u pacjentek poddawanych terapii neoadiuwantowej, gdzie dostępność tkanki jest 

ograniczona. 

 

Wymagania:  

- studia wyższe medyczne lub 2go stopnia w biologii,  biotechnologii lub pokrewnych 

dziedzinach nauk przyrodniczych i medycznych; 

- wcześniejsze doświadczenie z hodowlą komórek ludzkich (linie komórkowe); 

-  znajomość technik z użyciem przeciwciał np. Western blot, IHC, etc. ; 

https://www.pib-nio.pl/


- izolacja białek, izolacja RNA, qRT-PCR ;  

- nadekspresja i oczyszczanie białek w bakteriach E. coli;  

- przygotowywanie bibliotek do analizy NGS;  

- udział w analizie danych i rozpowszechnianiu wyników. 


