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Opis:

Rak piersi jest najczesciej diagnozowanym nowotworem na §wiecie, z szacowang liczba 2,3
miliona nowych przypadkéw w 2020 roku (dane WHO, 2021). Rak piersi potrdjnie ujemny
(TNBC) stanowi okoto 10-15% wszystkich przypadkow i, wedtug klasyfikacji Lehmanna,
moze by¢ podzielony na sze$¢ odrgbnych podtypow molekularnych: basal-like 1 (BL1),
basal-like 2 (BL2), mezenchymalny (M), mezenchymalny typu stem-like (MSL),
immunomodulacyjny (IM) oraz luminalny receptor androgenowy (LAR). Podtyp LAR jest
bardziej oporny na konwencjonalng chemioterapi¢, wykazuje niskg catkowita odpowiedz
patologiczng (pCR), ale moze korzysta¢ z terapii przeciwandrogenowych. Poniewaz biopsja
jest standardowa metoda diagnostyczng w raku piersi, a pacjentki z TNBC czesto przechodza
terapie¢ neoadiuwantowa, dostepnos$¢ tkanki jest czesto ograniczona. Obecnie nie istnieje
diagnostyczny test oparty na przeciwciatach umozliwiajacy rozroznienie podtypow TNBC.
Dlatego gltownym celem naszego projektu jest identyfikacja najbardziej specyficznych
markeréw molekularnych dla kazdego podtypu TNBC oraz opracowanie przeciwciat opartych
na nanoprzeciwcialach do zastosowania w immunohistochemii (IHC) oraz testach biologii
przestrzennej.

Cel projektu:
Celami projektu jest:

1. Zidentyfikowanie najbardziej genow, ktdre ulegaja najwyzszej nadekspresji i sa
charakterystyczne dla kazdego podtypu TNBC, zgodnie z klasyfikacjg Lehmanna.

2. Opracowanie przeciwcial specyficznych dla bialek kodowanych przez te geny, we
wspolpracy z firmg Genotic.

3. Zweryfikowanie opracowanych przeciwciat za pomoca immunohistochemii (IHC) na
reprezentatywnych liniach komorkowych TNBC.

4. Sprawdzenie opracowanych przeciwciala przy uzyciu technik biologii przestrzennej
(wielopleksowy obraz tkanki) i korelacja wynikow z przebiegiem klinicznym.

Opracowanie molekularnych markeréw specyficznych dla podtypéw TNBC, wykrywanych za
pomoca IHC lub technologii wielopleksowej biologii przestrzennej, mogltoby umozliwi¢
doktadna klasyfikacje przy uzyciu minimalnej ilo$ci materiatu z biopsji — co jest szczegdlnie
istotne u pacjentek poddawanych terapii neoadiuwantowej, gdzie dostepnos$¢ tkanki jest
ograniczona.

Wymagania:

- studia wyzsze medyczne lub 2go stopnia w biologii, biotechnologii lub pokrewnych
dziedzinach nauk przyrodniczych i medycznych;

- wezesniejsze doswiadczenie z hodowla komorek ludzkich (linie komdrkowe);

- znajomo$¢ technik z uzyciem przeciwcial np. Western blot, IHC, etc. ;
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- izolacja biatek, izolacja RNA, qRT-PCR ;

- nadekspresja 1 oczyszczanie biatek w bakteriach E. coli;
- przygotowywanie bibliotek do analizy NGS;

- udziat w analizie danych i rozpowszechnianiu wynikoéw.



